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PALABRAS CLAVE Resumen Las pérdidas reproductivas constituyen una causa importante de pérdida econd-
Pérdida reproductiva; mica en el ganado bovino, aunque en mas del 50% de los casos la etiologia es desconocida. Las
Ganado bovino; especies de la familia Chlamydiaceae han sido asociadas con abortos en bovinos y otras espe-
Chlamydia abortus; cies animales, pero no existen datos al respecto en la RepUblica Argentina. El objetivo de este
Chlamydiaceae trabajo fue determinar la presencia de Chlamydia spp. y de Chlamydia abortus en pérdidas

reproductivas de ganado bovino en La Pampa, Argentina. Se estudiaron 251 muestras prove-
nientes de abortos y mortinatos. Se realizo PCR en tiempo real para la deteccion de la familia
Chlamydiaceae y ArrayTube para la identificacion de las especies presentes. Se detectd ADN de
la familia Chlamydiaceae en 12 muestras (4,78%); el 83,33% (10/12) correspondi6 a abortos y el
16,66% (2/12) a mortinatos. El analisis por ArrayTube detecté C. abortus en 5 muestras (1,99%
del total, 41,67% de las muestras con deteccion de Chlamydiaceae). Este trabajo presenta la
primera confirmacion de la presencia de ADN de diversas especies de Chlamydiaceae (incluida
C. abortus) en muestras de pérdidas reproductivas de ganado bovino en Argentina. El valor de
prevalencia hallado (4,78%) debe ser tomado como un valor basal, debido al tipo de muestras
estudiadas. Se hallé material genético de Chlamydiaceae que no coincidio con ninguna de las
especies conocidas; esto podria deberse a variantes intraespecie o a especies autoctonas ain no
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Introduccion

descriptas. Es necesario avanzar en el estudio de la infeccion por estas bacterias en el ganado
bovino de Argentina para conocer su dimension y analizar su impacto econdémico y zoonotico,
y también para planear medidas de prevencion y control.

© 2017 Asociacion Argentina de Microbiologia. Publicado por Elsevier Espana, S.L.U. Este es un
articulo Open Access bajo la licencia CC BY-NC-ND (http://creativecommons.org/licenses/by-
nc-nd/4.0/).

Detection of Chlamydia abortus in bovine reproductive losses in the province
of La Pampa, Argentina

Abstract Reproductive losses linked to an infectious etiology in bovine cattle are a major eco-
nomic concern worldwide. In Argentina, more than 50% of abortion cases have unknown causes.
Species belonging to Chlamydiaceae family are frequent etiologic agents of abortion around the
world; however, there is yet no information on their prevalence in Argentina. The objective of
this work was to identify Chlamydia spp., and particularly C. abortus in reproductive losses
from bovine cattle in La Pampa, Argentina. Real time PCR targeting Chlamydiaceae-specific
DNA fragments was performed on 251 samples obtained from bovine abortions and stillborns,
and ArrayTube was used for species identification on positive samples. Chlamydiaceae DNA was
detected in 12 samples of aborted fetuses (4.78%), 83.33% (10/12) accounting for abortions
and 16.66% (2/12) for stillborns. C. abortus was detected by ArrayTube in 5 cases (1.99% of all
samples, and 41.67% of Chlamydiaceae positive samples). This study shows the first detection
of Chlamydiaceae and C. abortus DNA on reproductive losses of bovine cattle in Argentina, and
the described prevalence value (4.78%) should be taken as baseline value due to the type of
samples analyzed. Detection of genetic material from Chlamydiaceae not matching any of the
studied species could be due to intraspecies variants or local species not yet described. Further
research on Chlamydia infections in bovine cattle in Argentina is imperative to describe their
range, to analyze their economic and zoonotic implications and to make recommendations
about prevention and control measures.

© 2017 Asociacion Argentina de Microbiologia. Published by Elsevier Espafa, S.L.U. This is an
open access article under the CC BY-NC-ND license (http://creativecommons.org/licenses/by-
nc-nd/4.0/).

fetus, Lesptospira spp.) y protozoos (Tritrichomonas foetus
y Neospora caninum); sin embargo, el 50-60% de los abortos

La ganaderia bovina como fuente de produccion de carne
y leche es una de las principales actividades econémicas
de la Republica Argentina, donde se cuenta con un stock
de 52 millones de cabezas*. Las pérdidas reproductivas
representan una causa sustancial de perjuicio econémico.
Se estima que las enfermedades infecciosas reproductivas
reducen en alrededor del 10% la tasa anual de destete'®.

En la provincia de La Pampa, la cria de bovinos es de
tipo extensiva. Esta provincia cuenta con un stock ganadero
de 3 millones de cabezas y las razas que predominan en la
region que comprendié este estudio son Aberdeen Angus,
Hereford y Holando Argentino. La eficiencia del rodeo en
esta region (relacion ternero/vaca) es menor que el prome-
dio nacional**.

La proporcion de pérdidas reproductivas atribuidas a un
agente especifico varia segln la region, la condicion cli-
matica, el tipo de produccion, las practicas de manejo y
los programas de vacunacion y de control. El éxito del
diagnostico etiologico se sustenta en el tipo y la calidad
de la muestra analizada. Entre los agentes mas frecuen-
temente asociados a abortos bovinos en la Argentina se
encuentran virus (herpesvirus bovino y el virus de la diarrea
viral bovina), bacterias (Brucella abortus, Campylobacter

estudiados son de etiologia indeterminada®'%122!,

Recientemente se han publicado estudios locales
sobre la situacion epidemioldgica de agentes infecciosos
especificos’'>?0 y de los principales agentes infecciosos
involucrados en pérdidas reproductivas del ganado?; sin
embargo, no existen datos fehacientes con respecto a la par-
ticipacion local de bacterias de la familia Chlamydiaceae en
animales enfermos o en abortos.

Todos los miembros de la familia Chlamydiaceae son
bacterias de vida intracelular obligada, presentan un
genoma muy pequeno (1,04-1,23Mb), son capaces de
infectar una amplia variedad de organismos®'® y pue-
den causar enfermedades, tanto en animales como en
humanos®®.

Las técnicas de amplificacion de ADN han permitido recla-
sificar el orden Chlamydiales varias veces en las Ultimas
décadas. La revision mas reciente ha llevado a la reunifi-
cacion de todas las especies de la familia Chlamydiaceae
conocidas en un solo género: Chlamydia*®*. Actualmente
son reconocidas 11 especies: Chlamydia abortus, C. peco-
rum, C. psittaci, C. pneumoniae, C. felis, C. caviae, C.
trachomatis, C. suis, C. muridarum y las recientes C. avium
y C. gallinacea®.
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